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Yenidogulan Kérpalards Interleykin-1 Geninin Polimorfizminin
Perinatal Infeksiyalarla 9laqgasinin Oyranilmasi

N.C.Rahimova

Azarbaycan Respublikasi Sahiyya Nozirliyi K.Y.Forocova adina Elmi-Tadqigat Pediatriya
Institutu, Basti Bagirova 15, Baki AZ1065, Azarbaycan; E-mail: rahimova_nailya@mail.ru

Tadqiqat isi yenidogulan saglam vo xastd korpalords interleykin-1 geninin miixtslif pozisiyalarindaki
polimorfizmlar ilo perinatal infeksiyalar arasinda slagolorin mévcudlugunu arasdirmaq moagsadila
yerind yetirilmisdir. Yenidogulanlarda (78 koérpa) IL-1f ziilalimn miqdarinin etioloji amillordon
asitlihi@imin  6yronilmasi gostormisdir ki, sitomeqalovirus infeksiyasi1 ilo miiqayisads bu ziilalin on
yiiksak qatihi@1 qarisiq va bakterial infeksiyalara yoluxma hallarinda qeyds alimir. IL-1 gen ailosindd
tok nukleotid avozolunmalar ils alaqgali polimorfizmlari askar etmak magsadils IL-71a, IL-1f vo IL-1RA
tonzimlayici genlorinin, uygun olaraq, -889 va +4845; -511, -31 vo +3954, +2018 mévqelarinda
nukleotid ardicilliglar1 toyin olunmusdur. Tadqgiqat naticasindos molum olmusdur ki, IL-1 geninin
promotor sahasinin -511 movqeyi istisna olmaqla, 6yranilon digar pozisiyalarinin polimorfizmlori ilo
perinatal infeksiyalar arasinda statistik cohatdon etibarh asihilhiq moévcud deyildir. IL-7# geninin
promotor nahiyyasinin - 511 mévqeyinds isd C allelinin tezliyi xasto korpalords saglam kérpalordon
ohomiyyatli doracods yiiksok olmusdur. Alinan naticalora asaslanaraq giiman etmak olar ki, IL-1f
geninin promotor sahasinin -511 movqgeyinds tok nukleotid avozolunmasi ilo slagoali polimorfizmin
movcudlugu perinatal infeksiyalarin formalasmasi1 vo inkisafina tasir gostorir, hamcinin infeksion

xdstaliklors yoluxma riskini dofalarls artirir.

Agar sozlar: yenidogulanlar, perinatal infeksiyalar, interleykin-1 geninin polimorfizmlori.

GIRIS

Ana vo korpolorin xastaliklors yoluxmasi va
olimii ilo olageli infeksion patologiya perinata-
logiyanin aktual problemi olaraq qalmaqdadir
(Toarux T.M., 2012, Ila6amos H.H., 2012). Son
illorin todqiqatlart sitokinlorin bir ¢ox yoluxucu
xostoliklorin qarsisimin  alinmasinda miithiim rola
malik oldugunu gostormisdir (I'omuapoBa U.A.,
2006, Jomrux T.HU., 2011, Simbirsev A.S., 2005).
Interleykin-1 sitokin grupuna aid olub, monosit,
makrofaq vo epiteli hiiceyroalorinde mikrob homlasi
zamani meydana c¢ixan iltihab proseslorinde vo
immunitetin  zoiflomosi  hallarinda  faaliyyata
baslayir. IL-Ia, IL-1 vo IL-1RA genlori inter-
leykin-1 gen ailosina monsub olub, eyni bir klaster
daxilinda, ikinci xromosom tizarinds lokallagmislar.
Bu gen klasterinds yerlogson xiisusi lokuslar inter-
leykin-1 ziilalim1 kodlagdirir. IL-1 geninin daxilinda
vo otrafinda coxlu sayda tok nukleotid polimor-
fizmlari (SNP - single nucleotide polymorphism)
askar edilmigdir. IL-1RN geninin ikinci intronunda
86 nukleotidden ibarat, bir tokrarli (VNTR-variabel
number tandem repeat) universal allel mévcuddur.
IL-1p geni +3954 mdvqeyi vo promortor sahasinin -
511, -31 pozisiyalarinin tok nukleotid polimorfizm-
lori ila segilir. IL-7a geni iso +4845 va promotor
sahasinin -899 movqelarinin tak nukleotid poli-
morfizmlori naticosindo meydana ¢ixmis 4 forgli

allelin mévcudlugu ils saciyyalonir. Bu polimor-
fizmlor IL-1 ziilalinin ekspressiyasmin tonzimlon-
moasinds mithiim rol oynayir. Bu genlorin polimorf
movgelorinin  bir ¢ox xastaliklor, o ciimladan
yoluxucu, tirok-damar, tonoffiis vo bazi sis xastalik-
lori ilo slagolondiyi agkar edilmisdir (MuponeHko
M.M., 2011, Pa6con A., 2006, Hallman M., 2012).
Bir sira todqiqatlar noticesinde orqanizmin bozi
xostoliklora yoluxma intensivliyinin, onlara gqarsi
hassasliq vo davamliliginin 1L-1 geninin polimorf
hissalari ilo alagolondiyi miioyyan edilmisdir ki, bu
da 6z novbasinds yenidogulan korpslords infeksion
xostaliklorlo IL-1 geninin tok nukleotid polimor-
fizmlori arasinda olagolorin aragdirilmasina zomin
yaradir (Kang Y.A., 2009, Sata F. et al., 2009).
Insan genomunda tok nukleotid polimorfizming
(SNP) 1000 n.c.-don (nukleotid ciitii) birindo rast
golindiyindan, har bir ford digorindon 3 min. n.c.-ya
gora forqlona bilir. SNP-lorin ¢oxu genlorin kodlag-
dirmayan saholorinds yayildigindan, funksional
cohotdon inertdir. Lakin onlardan bazilori genlarin
kodlasdirici saholorinds yerlogorak, miixtalif xos-
toliklorin amals golms tohliikasini xeyli artira bilir
(Makxonk#u 3., 2008).

Interleykin-1 geninin insan orqanizmindoki
miihiim rolunu nozsrs alarag, bu gendo bas veron
tok nukleotid avezolunmalar1 naticasinde meydana
¢ixan  polimorfizmlor ilo perinatal infeksiyalar
arasinda movcud olan olagalorin agkarlanmasi moaq-
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sadilo cari todgigat isindo infeksiyali yenidogu
lanlarda vo saglam korpalards interleykin-1 geninin
polimorfizmlari dyronilmisdir.

MATERIAL VO METODLAR

Aparilan todqiqatda 78 yenidogulan kdorpe
miiayinaya calb edilmis, onlardan 63-ii miixtalif
mongoli infeksion xastoliklora yoluxmus, digoar 15
nofori iso saglam olmaqla, nazarat (kontrol) qrupunu
togkil etmigdir. Alinan noticoloro osaslanaraq vo
hestasiya yasim1 nozors alaraq, yenidogulanlar
miivafiq qruplara ayrilmislar: 1 qrupu sitomeqalo-
virus infeksiyali (SMVI) 27 yenidogulan, II qrupu
qarislq  infeksiyali  (SMVi+herpes  virus,
SMVi+toksoplazmoz) 20 yenidogulan toskil etmis-
dir. III qrupa bakterial infeksiyali 16 yenidogulan
daxil edilmisdir ki, onlardan 7-do sepsis, 9-da
bakterial infeksiya mongali iltihab prosesi (pnev-
moniya, omfalit, Kkonyuktivit, piodermiya, otit)
miioyyan edilmisdir.

Miiayinoys colb edilon xasto korpslorin 37
nafori vaxtinda dogulan, 26-s1 iso vaxtindan gabaq
dogulan olmusdur. Vaxtinda dogulan korpslorin
hestasiya yas1 38,5+0,2 hofte, az badan kiitloli (AK)
vaxtindan gabaq dogulanlarda-33,6+0,3 hoafts, cox
az kiitlali (CAK) yenidogulanlarda - 29,6+0,4 hofto,
ekstremal az kiitloli yenidogulanlarda (EAKY) -
26,3+0,5 hofto olmugdur. Eyni zamanda vaxtinda
dogulan korpalarin badan kiitlasi 3135£107 q, AK
vaxtindan qabaq dogulanlarda 1948+42 q, CAK
yenidogulanlarda 1326422 q, EAKY-da iso 800
+69 q olmusdur.

Miiayine olunan yenidogulanlardan qan zor-
dab1 niimunsleri, 0,5-1 ml hacmds olmaqla, hayat-
larinin 3-5-ci giinlorinde gotiiriilmiis vo -20°C-do
saxlanilmigdir. IL-/f ziilalinin miqdarimin toyini
iiglin standart immunoferment analizi tisulundan vo
“Vektor—Best” (Novosibirsk istehsali) test (ana-
lizator «Sirio» Italiya) sistemlorindon istifada
olunmusdur.

Cari tadqiqat isinds eyni zamanda IL-1 geninin
polimorfizmlari ilo perinatal infeksiyalar arasindaki
olagolorin Oyrenilmesi mogsadile yenidogulan 50
xasto vo 76 saglam korps do miiayine edilmisdir.
Har bir kérpadon 5 ml gan alinaraq, 5 ml 0.5 M
EDTA (ethylendiaminetetraacetic acid —etilendia-
mintetraasetat tursusu) mohlulu (pH=8.0) il
qarigdirilmis vo -20°C-do  saxlanilmugdir. DNT
“Salting out” protokolu osasinda ekstraksiya
olunmus, miqdar1 spektrofotometrds OD 260/280
dalga uzunlugunda yoxlanilmis ve biitlin niimu-
nolordo bu nisbotin qiymoti 1.7-1.9 arasinda
olmusdur. Cari todgiqatda IL-/a geninin +4845
movqgeyinin G/T va promotor nahiyyasinin -889
movqgeyinin C/T, IL-1f geninin +3954 vo promotor
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rayonunun -31, -511 movgelarinin C/T va IL-1RA
geninin +2018 moévgeyinin C/T polimorfizmi PZR
(polimeraza zoncirvari reaksiyasi) vasitosilo Oyra-
Nilmisdir. PZR zamani bir niimuns {iglin talab olu-
nan 25 ul garisiq 20-50 nq DNT, 1x PZR bufer, 0.2
mmol/l MgCl,, 100 pmol/l har bir ANTP-don, 0.1
umol/L praymer va 1 U Tag-polimeraza-dan ibarot
olmusdur. Amplifikator aparatinda (Gene Amp
9700 Applied Biosystems thermocycler) polime-
raza zoncirvari reaksiyasmin tsikllori asagidaki
ardicilligla yerina yetirilmigdir: DNT 5 dog. Miid-
datindo 94°C temperaturda denaturasiya edilmis, 3
morhoaladon - 30 san. 94°C, 30 san. 60°C va 1 dagq.
72°C — ibarat 45 tsikl ardicil icra olunmus vo reak-
siya 7 dog. miiddatinda 72°C temperaturda inkuba-
siya ilo tamamlanmigdir. PZR mohsulunun analizi
mogsadilo  1.5%-li aqaroza gellorindon istifado
edilmisdir. Gellarin sokillori BioRad GelDoc apa-
rati vasitosilo gokilmisdir. Iki qrupda: yenidogulan
X9sto vo saglam kdrpolorin populyasiyalarinda IL-1
geninin todqiq olunan movqelori {izro allel vo
genotip tezliklori hesablanmisdir. ki qrupa moxsus
genom fragmentlori arasinda miisahido olunmus
forqin statistik cohotdon etibarliligini tesdiglomok
moaqsadilo SPSS-16 kompiiter proqramindan isti-
fado yolu ilo %° testi yerino yetirilmisdir. Etibar-
liligin 0.05-don asag1 saviyyesi miisbat natico kimi
qiymatlondirilmisdir.

NOTICOLOR VO ONLARIN MUZAKIROSI

Son illorde aparilmis tadqiqatlarin naticalori
gostormisdir ki, sitokinlorin miixtalif polimor-
fizmlori bir ¢ox xastaliklorin, o ciimladon yoluxucu
xastaliklorin meydana ¢ixmasi ila naticalonir. Gen-
lorin tonzimloyici vo ya struktur saholorindo bag
veran polimorfizmlor onlarin ekspressiya mohsul-
larinin, heatta immunoloji reaksiyalara aid genlorin
mohsulunun dayismasina sabab ola bilar.

Yenidogulanlarda osas kliniki sindromlar ara-
sinda nevroloji pozulmalar, tenaffiisiin pozulmasi
sindromu va sariliq Gstiinliik taskil edir.

Nozarot qrupu ilo miigayisodo SMVi-li, vax-
tinda dogulan korpslords IL-/§ ziilalimn miqdar 2
dofs, vaxtindan gabaq dogulanlarda iso 1,4 dofa
yiiksak olmusdur. Qarisiq infeksiyali, vaxtinda
dogulan vo vaxtindan gabaq dogulan korpalords IL-
1p ziilalinin miqdar1 nazarst qrupu ilo miiqayisedo
2,8 dofo yiiksok olmugdur. Bakterial infeksiyalara
yoluxmus yenidogulanlarda IL-/§ ziilalinin miqdan
daha yiiksok saviyyays ¢atmusdir (nazarst qrupu ilo
miiqayisads 4,7 va 3,2 dofo artiq olmusdur).

Belolikla, miixtalif infeksiyali yenidogulanlarda
xostoliyin  etiologiyasindan asih  olaraq, IL-iIf
ziilalmin miqdarmin Syronilmasi gostormisdir ki,
onun oan yiksok qatiligi monositomegalovirus
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infeksiyas1 ilo miigayisode qarisiq vo bakterial
infeksiyalara yoluxma hallarinda miisahids olunur.
Cari todqiqat isindo eyni zamanda yenidogulan
50 xasto vo 76 saglam kdrpads (kontrol) interleykin-
1 geninin miixtalif movqelorinin tok nukleotid
ovozolunmalart ilo olageli polimorfizmlori Gyronil-
misgdir. IL-1 gen ailosindo ndqtovi mutasiyalarla
olagoli polimorfizmlorin miioyyon edilmasi moq-

sadila IL-/a tonzimloyici geninin +4845 vo promotor
sahosindoki -889 movageyi, IL-1f tonzimlayici
geninin +3954 va promotor nahiyyssindoki -511, -31
movgelori, IL-RA geninin iso +2018 mdvqgeyindo
moveud nukleotid ciitlori miioyyanlasdirilmisdir. IL-
1 geninin miixtalif movqelari {izro saglam vo xasto
yenidogulanlar arasinda genotip v allel tezliklorinin
analizinin naticalari cadval 1-ds verilmisdir.

Cadval 1.Yenidogulan saglam va xasta kdrpalorin populyasiyalarinda inteleykin-1 geninin tadqiq edilon miixtalif

mdvqelori lizro genotip vo allel tezliklori

Genotip
IL-7a (-889), n (%)
CcC

Noazarat qrup (n=76)

Xasta qrup (n = 50)

35 (46.1) 20 (40)
CT 33(43.4) 22 (44)
TT 8 (10.5) 8 (16)
Allellarin tezliyi ( %)
C 51.5(67.8) 31 (62)
T 245 (32.2) 19 (38)
Hardi-Vaynberq barabarliyi 0.971"¢ 0.870"*
¥ testlori
CC, CT, TT (additiv) 0.617"*
CC, 1T 0.326"*
CC, CT+TT (dominant) 0.503"*
CC+CT, TT (resessiv) 0.367"°
C,T 0.522"¢
IL-o (+4845), n (%)
GG 42 (55.3) 22 (44)
GT 22 (28.9) 19 (38)
T 12 (15.8) 9 (18)
Allellorin tezliyi ( %)
G 53 (69.7) 315 (63)
T 23(30.3) 18.5 (37)
Hardi-Vaynberq boraborliyi 0.096"* 0.441"°
2 testlori
GG, GT, TT (additiv) 0.449"*
GG, TT 0.483"¢
GG, GT+TT (dominant) 0.216"*
GG+GT, TT (resessiv) 0.745"*
GT 0.412"¢
IL-18 (-511), n (%)
cC 20 (26.3) 29 (58)
cT 22 (29.0) 11 (22)
T 34 (44.7) 10 (20)
Allellorin tezliyi ( %)
c 31 (40.8) 34.5 (69)
T 45 (59.2) 155 (31)
Hardi-Vaynberq boraborliyi 0.020* 0.004**
¥ testlori
CC, CT, TT (additiv) 0.001**
CC, TT 0.000**
CC, CT+TT (dominant) 0.000**
CC+CT, TT (resessiv) 0.004**
C,T 0.002**
IL-15 (-31), n (%)
cc 13 (17.1) 12 (24)
cT 30 (39.5) 16 (32)
T 33 (43.4) 22 (44)
Allellorin tezliyi ( %)
C 28 (36.8) 20 (40)
T 48 (63.2) 30 (60)
¥ testlori
Hardi-Vaynberq barabarliyi 0.620"* 0.061"*
CC, CT, TT (additiv) 0.553"¢
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CC,TT 0.502"*

CC, CT+TT (dominant) 0.342"*

CC+CT, TT (resessiv) 0.949"*

C,T 0.721"°

IL-15 (+3954), n (%)

cC 40 (52.6) 26 (52)
CT 24 (31.6) 13 (26)
TT 12 (15.8) 11 (22)
Allellorin tezliyi ( %)

C 52 (68.4) 32.5(65)
T 24 (31.6) 17.5 (35)
Hardi-Vaynberq barabarliyi 0.187"* 0.008**
¥ testlori

CC, CT, TT (additiv) 0.619"*

CC,TT 0.480"*

CC, CT+TT (dominant) 0.945"¢

CC+CT, TT (resessiv) 0.377"¢

C, T 0.663"*

IL-1RA (+2018), n (%)

cC 9(11.8) 5 (10)
CT 28 (36.8) 14 (28)
T 39 (51.4) 31 (62)
Allellarin tezliyi ( %)

C 23(30.3) 12 (24)
T 53 (69.7) 38 (76)
Hardi-Vaynberq baraberliyi 0.675"° 0.344"°
¥ testlori

CC, CT, TT (additiv) 0.492"

CC, 1T 0.554"¢

CC, CT+TT (dominant) 0.748"*

CC+CT, TT (Resessiv) 0.238"*

C,T 0.443"¢

[k baximdan saglam vo xasto kdrpalor arasinda
har bir mévgeds miloyyan farglor miioyysn olun-
musdur. Lakin SPSS-16 kompiiter programi vasi-
tosilo 7 testindon istifado olunmasi alinan farglorin
oksariyyatinin etibarli olmadigini gostormisdir. 1L-
la geninin promotor sahasindoki -889 mdvqgeyindo
CC va TT genotiplarinin tezliklori arasindaki farqlar
6%-o0 borabar olmus vo statistik cohotdon etibarsiz
sayillmugdir. Eyni fikri IL-/a-nin +4845 mdvgeyindo
yerloson GG va TT genotiplori haqqinda da sdy-
lomok olar. Oxsar naticolor IL-/f geninin +3954 va
promotor nahiyyasinin -31 movqeyi, homginin IL-
RA geninin +2018 movqeyi lzro do almmisdir.
Variantlar arasmda toyin olunmus farglorin 10%-o
godor olmasmma baxmayaraq, onlarin etibarliligt
tosdiq edilmomigdir. Belsliklo, todqigat zamani
interleykin-1 geninin promotor rayonundaki -511
movqeyi istisna olmagla, dyranilen diger mdvgelorin
tok nukleotid polimorfizmlari ilo perinatal infek-
siyalar arasinda he¢ bir asililig miisahida
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edilmomisdir. Voziyyat IL-/f geninin promotor
sahasindoki -511 moévgeyinds tamamilo doyigilmis-
dir. Burada allellorin tezliyi doyisilmis va natico
olaraq, iki qrupun (saglam vo xasto) genotiplori
arasinda koskin forq miioyyon edilmisdir. IL-15
geninin promotor sahasindaki -511 mdvgeyinds hom
C allelinin, hom do CC genotipinin tezliyi xosto
korpalorde saglam korpslorden statistik cohstdon
ohamiyyatli deracads yiiksok olmusdur (cadval 1).
Saglam korpslorin  populyasiyasinda isa  IL-1f
geninin promotor sahasinin -511 mdvqgeyinds T alleli
vo homg¢inin TT genotipinin tezliyi xosto kdrps
grupu ilo miiqayisados yiliksok olmusdur. Sokil 1 va 2-
do, uygun olaraq, yeni dogulmus 50 xosto vo 76
saglam korpads IL-/f geninin promotor sahasinin -
551 movgeyinin polimorfizmini tayin edoan, C
praymeri (279 n.c.) vasitosilo amplifikasiya olunmusg
DNT fragmentlorini oks etdiron gel niimunslori
verilmisdir.
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Sakil 1. Yenidogulan xasto korpalorda IL-74 geninin promotor sahasinin —551 movqgeyinin polimorfizmini tayin edan,
C praymeri (279 n.c.) vasitosilo amplifikasiya olunmug DNT fragmentlori.

M1234567891011121314151617 181920212223 2425 2627282930 3132 33 343536 37383940 41 42 4344454647 484950 515253545556 57 58 59 60 6162 63 646566 6768697071 72737475 76

Sakil 2. Yenidogulan saglam korpalords IL-74 geninin promotor sahasinin —551 mdvqgeyinin polimorfizmini tayin edan,
C praymeri (279 n.c.) vasitesilo amplifikasiya olunmus DNT fraqmentlori.

Apartllmis todqiqatin noticosi gostorir ki, I1L-1
geninin promotor nahiyyasinin -511 moévqeyinds C
allelinin olmasi1 betndaxili infeksiyalarin meydana
¢ixmasina sobab olur. Oksina olaraq, saglam korpa
populyasiyalarinda T allelinin sixhigmm yiiksok
olmasi, bu allelin immun sisteminin giiclonmasi ilo
olagali oldugunu gostorir. Cari todqgigat iginin
naticalari, homg¢inin bir ¢ox adabiyyat molumatlar tok
nukleotid soviyyesinds bas veron doyisikliklorin
miloyyon xastoliklorin yaranmasmin asas sobablo-
rindon biri oldugunu gostarir. Belsliklo, aldo olunan
naticalors osaslanaraq, IL-/f geninin promotor saho-
sinin -511 movqgeyinds tok nukleotid avoz-olunmasi
ilo olagali polimorfizmin mévcudlugunun perinatal
infeksiyalarin ~ formalasmast vo inkisafina tosir
goOstardiyini, hamginin infeksion xastoliklara yoluxma
riskini dofslorle artirdigimi ehtimal etmsk olar. Bu
faktlar yenidogulan kérpoelords perinatal infeksiyalarin
prognozlasdirilmasinda  genomun IL-/£  geninin
promotor nahiyyasinin -511 mévqgeyinin tok nukleotid
polimorfizminden genetik marker kimi istifado
olunmasinmin magsadauygunlugunu tosdiglayir.
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flammatory cytokine polymorphisms and the risk
of preterm birth and low birth weight in a Japa-

H3yuenue CBsazu Mexny [lepunaranbnoii Uudexuueii U Moaumopduzmom I'ena Unrepieiiknna-1
Y HoBoOpo:KIeHHBbIX

H./l.ParumoBa

Hayuno-Hccneoosamenvckuit Mncmumym Ieouampuu umenu KA. @apadoicesoii, Munucmepcemeso 30paso-
oxpanenusi AP

Lenpio HaCTOAIIECTO MCCIIEOBAHMS OBUIO M3YUEHHE CBSI3U MEXK]y NepuHaTaNbHONW MH(EKINEeH U moJInMop-
(u3MOM B IPOMOTOPHOM YacTH TeHa MHTEepJIeHKHa-1 y 310pOBBIX U OOJIBHBIX HOBOPOKACHHBIX JeTeld. [Ipu
cpaBHeHHHU ypoBHe# uHTepueiikuna-1 (IL-/f) y HoBopokaeHHBIX (78 MiIaeHIIeB) B 3aBUCHMOCTH OT 3THO-
JIOTMM YCTaHOBJICHO, YTO JIOCTOBEPHO OoJsiee BBICOKMM ypoBeHb |L-/f Habmromancs y HOBOPOKAECHHBIX CO
CMELIaHHOW M OaKTepHajbHOM MH(EKLHNEH, 10 CPaBHEHUIO ¢ LUTOMETaloBUPYCHOH. C LENbI0 BBISBICHUS
nonuMopdusMa B cemeiicTBe TeHa IL-1, cBs3aHHBIE ¢ 3aMEHON OJJTHOTO HYKJIEOTHa, ObUIM OINpe/ielieHbl HyK-
JICOTUHBIE TIOCTIEIOBATEILHOCTH B PETYIATOPON YacTh mpomoTtopa rera IL-1o B mosummsx -889, +4845, IL-
14 B mosunmsx -511, -31, +3954 u IL-1RA B +2018. YcraHOBIEHO, 4TO, 32 HCKITIOYeHHEM -511 mo3unum, B
OCTaJILHBIX UCCIICOBAHHBIX TIO3UIMSIX HE HAOIIOMAETCS CTATUCTUYCCKU TOCTOBEPHAs 3aBUCHMOCTh MEXIY
nonmMop(hr3MoM U nepuHaTabHbIME HHekusiMu. Yacrora C amneneii B IL-/4 B -511 mo3uiuu Oblia BbI-
1Ie B 3HAYNUTENILHON CTENEHH y OOJBbHBIX HOBOPOKACHHBIX, IO CPAaBHEHMIO €O 310poBbIMH. Ha ocHoBanum
MOJYYEHHBIX PE3yIbTaTOB MOKHO MPEATOJIOKUTh, YTO HATMYHE MOTUMOphHU3Ma, CBA3aHHOTO C 3aMEHOH 0]1-
HOT'O HyKJIEOTHAA poMoTopa reHa IL-/f4 B mozumuu -511, okaspiBaeT BiaMsHUE Ha (OPMHUPOBAHUE U Pa3BU-
THE NePUHATAIBHBIX NHPEKINH, a TAKXKE B HECKOJIBKO Pa3 MOBBIIAET PUCK 3apakeHUE NHPEKIIMOHHBIMHU 3a-
00JIeBaHUSIMU.

Knrwouesvie cnosa: Hosopodicoennvle, nepuHamaibivie UHGeKyuu, noaumop@usm eena unmepeixuna-1

Study Of Assosation Between Polymorphism Of Interleukin-1
Gene And Perinatal Infections In Newborns

N.J.Rahimova
Research Institute of Pediatrics named after K.Y. Farajova, Ministry of Health, AR
The present research was conducted in order to investigate the existence of association between perinatal in-

fections and polymorphism of interleukin-1 gene in healthy and ill newborns. The study of dependence of in-
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terleukin-1p (IL-15) level on etiological factors in newborns (78) showed the highest concentration of this
protein during mixed and bacterial infection in comparison with IL-14 cytomegalovirus infection. In order to
determine IL-1 gene polymorphism, nucleotide sequences at -889 and +4845; -511, -31 and +3954, +2018
positions of IL-/a, IL-1f vo IL-1RA regulator genes were defined, respectively. No statistically significant
dependence was observed during research between perinatal infections and polymorphism of other studied
positions, except -511 zone of interleukin-1 gene. C allele frequency at -511 position of IL-14 was consider-
ably higher in ill infants than in healthy infants. The obtained results suggest that, existence of polymorphism
associated with a single nucleotide substitution at -511 position of IL-18 gene affects the formation and de-
velopment of perinatal infections as well as increases the risk of infection many times.

Key words: newborns, perinatal infections, polymorphism of interleukin-1 gene
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